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Urodzitem sig 21 lutego 1975 roku w Poznaniu. W okresie wezesnoszkolnym interesowatem sig
szczegblnie geografia wygrywajac ogoélnoszkolny konkurs wiedzy geograficzne;j. Jednak z biegiem
czasu moje zainteresowania coraz bardziej sk%ania’fy si¢ w kierunku zagadnien przyrodniczych i
biologii. W roku 1990 rozpoczatem nauke¢ w Liceum Ogolnoksztatcacym Sw. Marii Magdaleny w
Poznaniu. W roku 1994 zdatem z wyréznieniem mature w klasie o profilu biologiczno-chemicznym
otrzymujac nagrode Dyrektora szkoly za szczegdlne osiagnigcia w nauce. W pazdzierniku 1994 r.
rozpoczalem studia na Wydziale Biologii Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza .w Poznaniu
(UAM) na kierunku biotechnologia. Za bardzo dobre wyniki w nauce, corocznie w latach 1995-
1998 otrzymywalem stypendia naukowe Wydzialu Biologii UAM, a w roku akademickim
1998/1999 stypendium Ministra Edukacji Narodowe;.

Poczqtki karviery naukowej i w&po’lpraéy miedzynarodowej. W roku 1997 rozpoczatem prace
magisterskg w Zakltadzie Genetyki UAM, pod Kierunkiem Prof. Wiestawa Prus-Glowackiego. W
tym czasie w Zakladzie prowadzone byly badania z zakresu genetyki roslin z wykorzystaniem
metod biometrycznych oraz markeréow biochc’;micznych (gtéwnie izoenzymatycznych). W
Zakladzie zainicjowalem calkowicie nowy profil badan genetycznych opartych na analizie
polimorfizmu DNA i wykorzystaniu markeréw molekularnych jako narzedzi diagnostycznych w
analizach przeptywu genéw w naturalnych populacjach roélin i identyﬁkacji gatunk6w. Realizujac
temat pracy magisterskiej zatytutowanej — Analiza poréwnawcza rejonéw cpDNA i mtDNA u Pinus '
sylvestris i Pinus mugo z wykorzystaniem metody PCR-RFLP — Kkorzystalem z zaplecza
laboratoryjnego Zaktadu Biologii Molekularnej Roslin dzigki uprzejmosci kierownika Zaktadu Pani
Prof. Haliny Augustyniak. Wyniki swojej pracy zaprezentowatem na Konferencji Polskiego
Towarzystwa Botanicznego (Gdarfisk, 15-19.09.1998). Pracg. Magisterska obronitem z
wyréznieniem w kwietniu 1999 roku. Studia maéisterskie ukoficzytem ze $rednig ocen 4,78 za caly
okres studié6w. W dniu absolutorium otrzymatem nagrode Dziekana Wydziatu Biologii UAM za

bardzo dobre wyniki w nauce i szczegdlne osiagnigcia w pracy naukowej.
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Po studiach magisterskich zdecydowatem si¢. kontynuowaé zainicjowane badania naukowe,
rozpoczynajac prace doktorskq w Zaktadzie Genetyki UAM pod kierunkiem Prof. Wiestawa Prus-
Glowackiego. W- Zakladzie zajatem si¢ organizacja pracowni badaf molekularnych stopniowo
wyposazanej w niezbedny sprzet (ultrawiréwka, termocykler, aparatura do ekstrakcji i rozdziatow
elektroforetycznych DNA i dokumentacji fotograficznej) zakupiony z przyznanego grantu Komitetu
Badan Naukowych, ktérego bytem wspétautorem i gldwnym wykonawcq (zatacznik p. L.V.C.1). W
badaniach tych wykorzystatem uklad kilku sympatrycznych populacji spokrewnionych gatunkéw
sosen jako modelowy system w analizach proceséw ewolucyjnych i specjacji roslin. W pracy
doktorskiej zatytutowanej — Procesy hybrydyzacji w sympatrycznych populacjach Pinus sylvestris i
Pinus mugo complex badane markerami DNA — opracowatem markery diagnostyczne plastydowego
DNA do oceny hybrydyzacji sosny zwyczajnej i wydzielonych taksonéw kosodrzewiny
(Wachowiak i in. 2000. Species specific cpDNA markers useful for studies on the hybridization
between Pinus mugo x P. sylvestris. Acta Soc. Bot. Pol. 69 (4): 273-276). Markery te, obok danych
morfologicznych i izoenzymatycznych wykorzystatem takze do identyfikacji hybrydow i przeptywu
genéw w sympatrycznych populacjach tych spokrewnionych taxonéw. W Zakladzie Genetyki
prowadzitem réwniez ¢wiczenia z genetyki populacyjnej dla studentéw kierunku biotechnologia,
biologia molekularna, biologia eksperymentalna, hydrobiologia i bdtanika. Uczestniczytem takze w
przygotowaniu i prowadzitem czg¢éci bloku éwiczeniowego — Aspekty Molekularne w Biologii

Eksperymentalnej — dla studentow czwarfego roku Biologii Eksperymentalnej UAM.

W trakcie studiéw doktoranckich coraz bardziej uswiadamialem sobie konieczno$é rozwinigcia
wlasnego warsztatu naukowego poprzez wspdlpracg mig¢dzynarodowa. W roku 2000 uzyskalem
stypendium Fundacji Batorego na realizacj¢ cztéromiesigcznego stazu naukowego w Federalnym
Instytucie Genetyki Lesnej i Hodowli Drzew Lveény‘ch w Grosshansdorf w Niemczech pod
kierunkiem Prof. Birgit Ziegenhagen (obecnie Profesor na Philipps University w Marburgu w
Niemczech). W Grosshansdorf prowadzitem prace badawcze z zakresu molekularnej analizy
procesOw hybrydyzacji w eksperymentach sztucznych krzyzowan spokrewnionych gatunkéw sosen.
Opanowatem tam szczegdlnie techniki analiz rejonéw mikrosatelitarnych DNA na denaturujacych
zelach poliakrylamidowych oraz analizy polimorfizmu DNA z wykorzystaniem metody
sekwencjonowania Sangera. Staz byt dla mnie réwniez bezcennym do$wiadczeniem naukowym w
kontaktach z pracownikami Instytutu min. Prof. Matiasem Fladungiem, jak i naukowcami
odwiedzajacymi w tym czasie Instytut, z ktérych najbardziej ceni¢ sobie robocze dyskusje jakie
prowadzitem z Dr Thomasem Geburkiem z Institute for Forest Genetics z Wiednia i Dr Rémy Petit
z National Institute for Agricultural Research w Bordeaux. Po powrocie ze stazu kontynuowatem

badania w ramach pracy doktorskiej nad wykorzystaniem markeréw DNA do . identyfikacji
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mieszafic6w w naturalnych populacjach P. sylvestris i P. mugo. Kontynuowatem takze wspoiprace
z pracownikami Zakladu Genetyki UAM w zakresie wdrazania metod molekularnych w badaniach
taksonomicznych mszakéw oraz analizy strﬁktury genetycznej populacji drzew leénych. Prace
doktorska obronitem z wyréznieniem 9 czerwca 2003 r., a 26 wrzesnia 2003 Rada Naukowa

Wydzialu Biologii UAM nadata mi tytut doktora nauk biologicznych.

Rozwdj kariery naukowej i wspdipracy miedzynarodowej. Po doktoracie przyjatem propozycje Prof.
Andrzeja Lewandowskiego rozpoczecia prac badawczych w nowo powstalej Pracowni Biologii
Molekularnej, w Instytucie Dendrologii Polskiej Akademii Nauk w Kérniku (ID PAN). W
pracowni wdrozylem metody molekularnych analiz genetycznych w oparciu o markery DNA,
prowédzqc prace badawcze z zakresu zmienno’éci‘ genetycznej, hybrydyzacji oraz biogeografii
roélin. Jednoczesnie kontynuowatem prace dydaktyczna w Zakladzie Genetyki UAM prowadzac
¢wiczenia z genetyki populacyjnej. Juz w trakcie studiow doktoranckich nawiazalem wspélprace
naukowa; z kilkoma adiunktami Zaktadu Génetyki UAM w tym Dr Ireneuszem Odrzykoskim, Dr
Katarzyna Buczkowska, Dr Aling Baczkiewicz, Dr Ewa Chudzinskg oraz Dr Aleksandra Wojnicka-
Péttorak, a w Instytucie Dendrologii szczeg6lnie z pracownikami Zakladu Systematyki i Geografii
Rodlin ID PAN w tym z Prof. Adamem Boratyriskim. Wspélpraca pomigdzy réznymi grupami
badawczymi wykorzystujacymi w swych badaniach metbdy genetyki populacyjnej, cytogenetyki,
biometrii i biochemii zaowocowata pozyskaniem Iacznie siedmiu wspolnych projektéw
badawczych (zatacznik p. 1.V.C.2-8). We wszystkich tych projektach bytem autorem i gléwnym

wykonawcg odpowiedzialnym za molekularna cz¢$¢ badan genetycznych.

W tym czasie moje badania naukowe koncentrowaty si¢ wokdt trzech gtownych tematow
badawczych tj. analizy proceséw ewolucyjnych roélin i specjacji, taksonomii molekularnej oraz
filogeografii drzew lesnych i mszakéw. Wyniki tych badan opublikowatem w facznie 15
publikacjach naukowych (zatacznik p. I.I.A-B) w tym dwunastu z tzw. listy filadelfijskiej (ISI,
Institute for Scientific Information, USA) quqcych w bazie Journal Citation Réports (JCR).
Publikacje te opublikowane w latach 2004-2010, obék monotematycznego cyklu szeéciu publikacji
jaki przedstawiam w potepowaniu habilitacyjnym (str.' 7-9, zalacznik p. I.VI.C), Stanowiq mdj
dorobek naukowy po doktoracie. W badaniach tyéh stosowatem polaczone metody biometryczne,
biochemiczne oraz molekularne w tym glownie technik¢ PCR, PCR-RFLP, sekwencjonowania
DNA oraz analiz¢ polimorfizmu rejondéw mikrosatelitarnych wykorzystujac w analizie danych
szereg specjalistycznych programéw komputerowych i metod statystycznych. W " badaniach
procesOw ewolucyjnych roélin rozwinalem min. prace nad zagadnieniem wplywu proceséw

hybrydyzacji na struktur¢ genetyczna i ewolucj¢ sympatrycznych populacji spokrewnionych
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gatunkéw sosen. Opublikowane prace (i) potwierdzily diagnostyczny, specyficzny gatunkowo
charakter opracowanych markeréw DNA oraz istnienie jednorodzicielskiego modelu dziedziczenia
chloroplastowych genoméw u badanych gatunkéw sosen, w tym sosny zwyczajnej i taksondéw
kompleksu P. mugo (zatacznik p. 1.I1.A.1,2), (if) udowodnily istnienie naturalnej hybrydyzacji
pomigdzy badanymi taksonami z réznych stref wystepowania gatunkéw (zalacznik p. 1.1.A.4,9) i
obecno$¢ w populacji mieszancow kryptycznych Pinus sylvestris x P. uncinata o fenotypie sosny
zwyczajnej (zalacznik p. 1.I.A.13), a takze (iii) wystqpowanié zasadhiczo niésymetrycznych barier
krzyzbwalnos’ci w sympatrycznych populacjach gatunkéw (zatacznik p. LI1.A.8,11). Wyniki moich
préc pozwolily na sformutowanie nowej koncepcji proceséw naturalnej hybrydyzacji badanych
takson6w i oceng¢ wptywu hybrydyzacji na ewolucje ich sympatrycznych populacji (zalacznik p.
LI.A.11). Za cykl prac badawczych nad hybfydyzach spokrewnionych gatunk6w sosen otrzymatem
Krajowa Nagrod¢ Naukows z zakresu Genetyki Roélin im. Prof. Stefana Barbackiego (zatacznik
p.LVI). '

Zdobyte do$wiadczenie w opracowaniu i zastosowaniu marker6w DNA w molekularnej taksonomii
roslin wykorzystatem do testowania hipotez istnienia gatunkéw kryptycznych u throbowcéw. W
projekcie — Analiza procesu specjacji Aneura pinguis (L) Dumort. (Hepaticopsida, Metzgeriales)
(zatacznik p. 1.V.C.4) — opracowatem markery DNA, ktére wskazaty na istnienie ztozonej struktury
genetycznej w grupie morfologicznie jednorodnych taksonéw wchodzacych w sktad kompleksu 4.
pinguis. Badania te wskazaty na istnienie co najrﬁniej trzech gatunkéw kryptycznych w obrebie
tego kompleksu oraz dostarczyty narzedzi molekularnych do. identyfikacji gatunkéw 4. pinguis oraz
analizy ich rozmieszczenia geograficznego (za}qcznik p. L.I.A.10). Praca — Wachowiak i in. (2007)
Cryptic speciation in bryophytes - a case study in the A. pinguis complex. Botanical Journal of the
Linnean Society, 155: 273-282 jest jedna z moich najczeéciej cytowanych prac (23 razy, dane Web
of Science z dnia 18.11.2011). W projekcie tym zostaly opracowane réwniez metody hodowli
watrobowcéw w kulturach in-vitro oraz analizy kolekcji zielnikowych z wykorzystaniem markeréw
DNA (zalacznik p. LIA.7). Réwnolegle provﬂzadzﬂem. réwniez badania z vzakresu analizy
zmienno$ci genetycznej i struktury populacji drzew lesnych i mszakéw (zalacznik p. L1.A.3,6), z
ktdrych czgd¢ kontynuuje w biezacych projektach badawczych (zatacznik p. LV.A.1).. Wyniki prac
nad procesami majacymi wplyw na obserwowana zmienno$¢ genetyczna naturalnych populacji
gatunk6éw drzew byly dyskutowane w aspekcie efektywnego gospodarowania zasobami genowymi i
ochrony naturalnych pul genowych gatunkéw drzew lesnych (zatacznik p. LLA.S5, p. LILB.14) w
tym sosny blotnej, taksonu zagrozonego w Polsce wyginigciem i bedacego pod $cista ochrong

gatunkowa, (zatacznik p. .1.A.12).
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Pracujac w Instytucie Dendrologii PAN nawiqia{em kontakt z Profesor Outi Savolajnen z
Uniwersytetu w Oulu w Finlandii — autorytetu w zakresie genetyki populacyjnej roélin i specjacji,
uhonorowanej min. doktoratem honoris causa Uniwersytetu Uppsala w Szwecji. Kierowana przez
niét pracownia genetyczna jest jednym z najlepszych o$rodkéw na $wiecie zajmujacych si¢ analiza
proceséw zmiennoséci adaptacyjnej i demograficznej roslin, glownie Arabidopsis i sosny
zwyczajnej. W lipcu 2004 roku rozpoczatem w jej grupie miesigczny staz naukdwy jaki uzyskatem
w ramach bilateralnej wspétpracy naukowej pomigdzy Polska i Finiska Akademia Nauk. W sierpniu
tego samego roku zostalem zatrudniony na Wydziale Biologii Uniwersytetu Oulu w ramach stazu
podoktorskiego (Post-Doc), prowadzac prace badawcze w projekcie Unii Europejskiej TREESNIPS
(zalacznik p. 1.V.B.1) koordynowanym przez Prof. Savolainen i skupiajacym lacznie siedem
instytutow naukowych w Europie. Moment rozpoczgcia prac badawczych na Uniwersyfe'cie w Oulu
uznaje za przefomowy w rozwoju mojej dotychczasowej kariery naukowej. Rozpoczatem tam prace
_badawcze nad wykorzystaniem metod genomiki i molekularnej genetyki populacyjnej w badaniach
proceséw ewolucyjnych zachodzacych w naturalnych populacjach drzew lesnych. W projekcie
TREESNIPS, obok Prof. Savolainen, mialem mozliwo$¢ bliskiej wspétpracy z innymi, wybitnymi
badaczami zajmujacymi si¢ genetyka drzew lesnych w tym z Dr Antoine Kremer z French National
Institute for Agricultural Research (INRA, Bordeaux), Prof. Michaele Morgénte z Institute of
Genomics Application (Udine University, Wlochy), Prof. Martin Lascoux z Evolutionary
Functional Genomic Centre (Uppsala University, Szwecja), a takze z Dr Santiago Gonzélez-
Martinez z Centre for Forest Research (INIA, Madryt, Hiszpania). Wspdipraca ta bez watpienia
rozwingla moje umiejgtnosei pracy w.zespole, planowania badan i rozwigzywania probleméw
badawczych. W trakcie stazu prowadziieni‘ ‘badania nad wykorzystaniem polimorﬁzmu
pojedynczych miejsc nukleotydowych jadrowego DNA w analizach proceséw demograficznych i
naturalnej selekcji u sosny zwyczajnej. Wyniki swoich prac prezentowatem podczas szeregu
konferencji naukowych (zatacznik p. 1.VII), a takze w trakcie roboczych spotkan grup badawczych
w ramach realizowanego projektu (zalacznik p. ILXII). W brojekcie TREESNIPS bytem réwniez
odeWiedzialny za koordynacje prac poszczegblnych zespoldw w opracowaniu czastkowych
wynikéw oraz koricowego raportu z badan podsumowujacego wyniki prowadzonych prac néd
czterema gatunkami drzew, w tym sosng zwyczajna (Pinus sylvestris), $wierkiem (Picea abies),
debem (Quercus petraea) 1 sosng nadmofskq (Pinus pinaster), co bez watpienia pomoglo mi
dodatkowo rozwinaé moje umiejetnosci organizacyjne. W tym czasie bralem réwniez udziat w
specjalistycznych migdzynarodowych kursach i szkoleniach z zakresu molekularnej genetyki
populacyjnej, genomiki, bioinformatyki oraz metodologii badan nad polimorfizmem pojedynczych
miejsc nukleotydowych w aspekcie proceséw ewolucyjnych zachodzacych na poziomie

molekularnym i populacyjnym (zatacznik p. ILIX). Na Uniwersytecie w Oulu prowadzitem réwniez
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zajecia z genetyki populacyjnej dla studentéw trzeciego roku studiéw stacjonarnych. Pomagatem
tez magistrantom i doktorantom pracowni genetyki roélin w pracy laboratoryjnej z zakresu
wykorzystania metod molekularnych w tym sekwencjonowania DNA i analizie danych

sekwencyjnych w badaniach proceséw ewolucyjnych w naturalnych populacjach roslin.

Po ponad trzyletnim stazu podoktorskim na Uniwersytecie w Oulu, w grudniu 2007 roku, wrécitem
do kraju konfynuujqc prace badawcze na stanowisku adiunkta w Instytucie Dendrologii PAN. W
Instytucie Dendrologii bylem tworcg i kierownikiem dwdch pierwszych projektéw badawczych w
Polsce z zakresu genomiki drzew lesnych ﬁnaﬁsowanych ze $rodkow Ministerstwa Nauki i
Szkolnictwa Wyzszego (zatacznik p.JI.V.A.1-2). Kontynuowalem réwniez wspoipracg z
pracownikami Zaktadu Genetyki UAM otaz Pracowni Systematyki i Geografii ID PAN w ramach
wsp6lnych projektéw badawczych (zatacznik p.1.V.C.6-8). Wyniki swoich prac prezentowatem w
formie publikacji, sesji seminaryjnych ID PAN, a takze na miedzynarodowych konferencjach
naukowych. Sprawowatem réwniez opieke merytoryczng w zakresie wykorzystania metod genetyki
molekularnej w badaniach populacyjnych nad doktorantami Pracowni Biologii Molekularnej oraz
Systematyki i Geografii ID PAN. W Instytucie Déndrologii wlgczytem si¢ aktywnie w dzialalno$¢
sieci doskonato$ci Unii Europejskiej EVOLTREE (Evolution of Trees as a Drivers of Terestrial
Biodiversity). Sieé ta koordynowana przez Dr Antoine Kremera z INRA (Francja) powstata w roku
2006 skupiajac tacznie 25 grup badawczych z 15 krajow Europy. W Polsce koordynatorem projektu
byt Prof. Jarostaw Burczyk z Uniwersytetu Kazimierza Wielkiego w Bydgoszczy. W ramach sieci
w roku 2008 oraz 2009 uzyskatem dwa granty mobilnosci, ktc’)re rozpoczety wspdtpracg naukowa z
Dr Stephenem Cavers z Centre for Ecoldgy and Hydrology (CEH) w Edynburgu w Szkogji,
wiodacym oérodku badawczym o statusie Centrum Doskonatosci w zakresie nauk srodowiskowych.
W CEH zainicjowalem i rozwinalem badania z wykorzystaniem metod molekularhej genetyki
populacyjnej i genomiki w analizach ‘reliktowych populacji sosny zwyczajnej z pdtnocno-
zachodniego skraju zasiggu gatunku w Szkocji. Wyniki.badaﬁ realizowanych w ramach grantow
mobilnoéci przedstawitem w publikacji pos’Wiqcbnej zmiennoéci adaptacyjnej i demograficznej
szkockich populacji sosny zwyczajnej (Wachowiak i in. 2010. High genetic diversity at the extreme
range edge: nucleotide variation at nuclear loci in Scots pine (Pinus sylvestris L.): in Scotland.
Heredity, 106:775-787), a takze bylem wspllautorem pracy przegladowej nad zakresem
dotychczasowych i perspektywa dalszych prac Badawczych nad tym gatunkiem w Szkocji
(zatacznik p. L1.C.20). Opracowatem réwniez publikacj¢ promujaca badania z zakresu genomiki
populacyjnej w biuletynie publikowanym przez VBioversity International (zatacznik p.II.B.15).
Wyniki swoich prac badawczych w- CEH prezentowalem réwniez na mideynarodowych

sympozjach naukowych, podczas sesji seminaryjnych CEH, na Uniwersytecie w Edynburgu, a
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takze podczas roboczych spotkan z innymi naukowcami ze Szkocji, ktorych celem byto
opracowanie wspoélnego stanoWiska dotyczacego metod ochrony zasobéw genowych reliktowych
populacji sosny zwyczajnej w Szkocji orai opracowania wytycznych dla Forestry Commision,
jednostki rzadowej odpowiedzialnej za ochrong laséw i terendéw lesnych w Wielkiej Brytanii
(zatacznik p. LVII, p. ILXI-XII). W trakcie stazu opracowalem réwniez projekt wniosku
grantowego dotyczacego genomiki proceséw ewolucyjnych i demograﬁcznych spokrewnionych
gatunkéw sosen w tym sosny zwyczajnej. Projekt otrzymal bardzo wysokie oceny i w styczniu
2010 roku zostal zgloszony do finasowania przez Natural Environment Research Council w
Wielkiej Brytanii (zatacznik p.1.V.B.3). Prace badawcze w tym trzyletnim projekcie kontynuuje do
chwili obecnej, wspdlpracujac w nim szczeg6lnie z Dr Stephenem Cavers (CEH, Edinburgh) oraz

Dr Santiago Gonzéalez-Martinez (INIA, Madryt).

Osiqgniecia stanowiqce szczegdlny wkitad w rozwdj nauki. Moje prace badawcze zainicjowane
podczas stazu podoktorskiego na Uniwersytecie w Oulu, nastgpnie kontynuowane w Pracowni
Biologii Molekularnej Instytutu Dendrologii PAN oraz w CEH Edinburgh w Szkocji skladaja si¢ na
monotematyczny cykl szesciu publikacji, ktore wyrézniam w sposédb szbzegélny w postepowaniu o
nadanie stopnia doktora habilitowanego jako mdj istotny i znaczacy wktad w rozwdj biologii. Prace
te koncentrujg si¢ wokoét wykorzystania nowego typu markeréw molekularnych opartych na
analizie polimorfizmu pojedynczych miejsc nukleotydowych (SNPs-Single Nucleotide Site
Polymorphisms) rejonéw genomowych DNA w analizie procesdéw demograficznych i
ewolucyjnych sosny zwyczajnej, jednego z najwazniejszych gatunkéw drzew lesnych o
najwickszym na $wiecie Euroazjatyckim’ zdsngu wystgpowania i ogromnym znaczeniu
ekologicznym i ekonomicznym. W badaniach tych opracowatem szereg primeréw taficuchowe;j
reakcji polimerazy (PCR) do amplifikacji ertologicznych rejonéw kodujacych DNA u sosny
zwyczajnej, a takze innych gatunkéw sosen. W publikacji nr 1 (zatacznik p. 1.I.C.16) polimorfizm
nukleotydowy tych i innych rejonéw genomowego DNA zostal wykorzystany do oceny wplywu
procesow demograficznych na struktur¢ genetyczng populacji sosny zwyczajnej podczas
rekolonizacji Europy po ostatnim zlodowaceniu. Badania te wykazaly stosunkowo niski poziom
zmienno$ci nukleotydowej tego gatunku wzgledem innych gatunkéw drzew lesnych oraz
modelowych rodlin, a takze niezwykle Wysoki poziom rekombinacji genetycznych badanych
rejonéw prowadzacych do braku korelacji pomigdzy miejscami polimorficznymi na bardzo krétkich
odcinkach genomu. Badania te wskazuja réwniez na znaczna redukcj¢ wielkosci populacji sosny
zwyczajnej w okresie Pleistocenu, majaca wplyw na obserowany obecnie poziom zmienno$ci
nukleotydowej tego gatunku. W publikabji nr 2 (zalacznik 1.I.C.17) zastosowatem szereg metod

analizy polimorfizmu DNA w badaniach proceséw naturalnej selekcji w grupie genéw kandydatéw
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zwigzanych z adaptacja sosny zwyczajnej do niskich temperatur w populacjach skandynawskich
gatunku vs. populacjach z Europy' Centralnej. Badania te wskazaly na jednorodne tlo genetyczne
sosny zwyczajnej w analizowanych populacjach, .co pozwolito na wskazanie sosny zwyc'zajnej jako
modelowego gatunku drzew lesnych w badaniach zmierzajacych do identyfikacji genéw lezacychu
podstaw obserwowanej, bardzo silnej migdzypopulacyjnej zmiennosci klinalnej cech fenotypowych
w tym fenologii i odpornoéci na mréz. Zastosowane metody analityczne pozwolity na identyfikacj¢
kilku genéw w tym genu biatek dehydryny, ktérych polirﬁorﬁzm nukleotydowy jest wynikiem
dziatania naturalnej selekcji. W publikacji nr 3 (zatacznik p. 1.1.C.18), polimorfizm badanych
genéw potencjalnie zwigzanych z odpornoscia do niskich temperatur, a takze innych rejondéw
genomowego DNA zostat wykorzystany do okreslenia wp}yWu procesow ewolucyjnych i naturalnej
selekcji na zmiennogé badanych sekwencji sosny zwyczajnej na tle filogenezy rodzaju Pinus.
Badania te dostarczyly danych na temat relacji filogenetycznych badanych taksonéw, a takze
wykazaly konserwatywny charakter badanych sekwencji genomowych bedacy wynikiem dziatania
selekcji przeciwko nowym, szkodliwym mutacjom; Prace te pozwolily na identyfikacje genow
poddanych dziataniu selekcji kierunkowej, szczegblnie waznej w procesie réznicowania taksondw i
adaptacji, a takze dostarczyly informacji o -rejonabh jqdroWego DNA szczeg()lni.e przydatnych w
analizach filogeograficznych i filogenetycznych szeregu gatunkow sosen. Publikacje nr 4 i 5
(zafgeznik p. 11.C.19-20) koncentruja si¢ na analizie struktury genetycznej, zmiennoSci
demograficznej i adaptacyjnej reliktowych populacji sosny zwyczajnej na pé%nocnb-zachodnim
skraju zasiegu gatunku w Szkocji. Badania te wykazaiy znaczng niejednorodno$é genetyczng i
unikatowy charakter populacji szkockich na tle homogennej struktury genetycznej (frekwencji
wariantow nukleotydowych) populacji konfynentalnych. Przeprowadzone analizy zréznicowania
nukleotydowego oraz analizy symulacyjne z wykorzystaniem metod bioinformatycznych wskazuja
na stosunkowo niedawng i znacznag redukcj¢ wielkosci populacji szkockich powsta{yéh_ w wyniku
rekolonizacji z refugiéw o odmiennej historii biogeograficznej. Prace te dostarczyly réwniez
danych odnosnie tla genetycznego populacji niezbgdnych w badaniach analiz korelacji
polimorfizmu nukleotydowego.i fenotypowego 6raz pozwolity na sformulowanie wytycznych
odnosnie efektywnych metod gospodarowania zasobami genowymi tego gatunku. W publikacji nr 6
(zatacznik 1.1.C.21), wykorzystatem polimorfizm nukleotydowy kilkunastu rejonéw kodujacych
genomowego DNA w analizie proceséw spééjacji sosny zwyczajnej na tle spokrewnionych
gatunkéw sosen z kompleksu kosodrzewiny (Pinus mugo). Wyniki tych badafi wykazaty przeplyw
genéw pomiedzy taksonami w procesie specjacji oraz zasadniczo wykluczyly hipotezg¢ specjacji
sosny btotnej przez hybrydyzacjvq pomiedzy sosng zwyczajng i kosodrzewing. W pracy wykazatem,
ze bardzo jednorodne tlo genetyczne - badanych taksonéw czyni je szczegélnie atrakcyjnym

modelem badawczym w poréwnawczych analizach na poziomie catego genomu, ktérych celem jest
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identyfikacja rejonéw genomowych lezacych u podstaw ich specjacji oraz obserwowanego
zréznicowania fenotypowego i adaptacyjnego. Zaproponowane prace badawcze w dziedzinie
genomiki poréwnawczej i populacyjnej tychl gatunkéw kontynuuje w ramach uzyskanych grantow z
Narodowego Centrum Nauki oraz Natural Environment Research Council (zatacznik .V.A.3, B.3).
Powyzsze publikacje wyrézniam jako majace szczegélnie znaczacy wkiad w rozwdj molekularnej
genetyki populacyjnej i genomiki roslin w aspekcie lepszego poznania procesow demograficznych i
ewolucyjnych zachodzacych w naturalnych populacjach oraz optymalnego wykorzystania
adaptacyjnej zmiennosci genetycznej w - progrémach ochrony i gospodarowania zasobami
genowymi. Publikacje te wytyczaja réwniez kierunki rozwoju mojej dalszej kariery naukowej i
najblizszych planéw badawczych. Nowatorski charakter oraz uzyskane wyniki badan powyzézych
prac naukowyéh, kére poddaje szczeg6lnej ocenie w postepowaniu habilitacyjnym, zyskaly uznanie
recenzentéw i wydawcow prestizowych czasopism genetycznych w tym Molecular Ecology,
Genetics, Heredity, Tree Genetics and Genomes, Molecular Biology and Evolution and Forestry
(sumaryczny Impact Factor czasopism wedtug bézy Journal Citation Report zgodnie z rokiem
opublikowania IF=28,377). Za publikacj¢ z Heredity (Impact Factor, IF=4,12) otrzymatem
pierwsza nagrode w konkursie Dyrektora InSfytutu Dendrologii PAN na najlepsza publikacje roku
2010. Moja tegoroczna praca z Molecular Ecology (IF= 6,457) bedzie zapewne w czotdwcee

publikacji Instytutu za rok 2011.

Podsumowanie osiqgnieé naukowo-badawczych i dydaktycznych. Po doktoracie, bytem gléwnym
autorem lub wspotautorem tacznie 21 publikacji naukowych, w tym 18 w czasopismach z tzw; listy
filadelfijskiej, bedacych w bazie Jourhai‘Citafibn Reports o sumarycznym Impact Factor (IF)
=39,084 (452 pkt. wedtug kryteriéw oceny publikacji naukowych MNiSW) oraz 14 komunikatow
naukowych. Wedlug bazy danych Web of Science na dzied 11.10.2011 moje publikacje byly
dotychczas cytowane 1353 razy, a méj aktualny indeks Hirscha wynosi H=7 (zalacznik p. LII).
Badania naukowe prowadze we wspélpracy z licznymi o$rodkami naukowymi w kraju i za granica
(za{qdznik p. ILVIII). Odbylem szereg podrozy zagranicznych prezentujac wyniki swoich prac
badawczych na miedzynawowych sympozjach naukowych, konferencjach oraz konsultacjachv i
spotkaniach grup roboczych w ramach realizowanych projektéw badawczych (zatacznik p. LVII,
ILXI-XII). Zamie$citem w Banku Genéw amerykanskiego serwisu National Center for
Biotechnology Information ponad trzy tysiace niezaleznych sekwencji DNA wykorzystanych w
analizach genetycznych opublikowanych przeze mnie prac naukowych. M¢j dotychczasowy
dorobek naukowy jest wynikiem projektéw badawczych, dla ktérych aktywnie poZyskiwaiem
érodki finansowe na badania. Jestem kierownikiem dwoch projektéw badawczych z MNiSW,

bylem wspélautorem i gtéwnym wykonawca facznie 8 projektow badéwczych finansowanych przez
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Komitet Badaf Naukowych, MNiSW oraz Dziekana Wydziat Biologii UAM. Uczestniczytem w
dwéch projektach migdzynarodowych EU, uzyskatem dwa granty mobilnosci w ramach Ceﬁtrum
Doskonatoéci EVOLTREE oraz jestem autorem.i gléwnym wykonawcea projektu finansowanego
przez Natural Environment Research Council w Wielkiej Brytanii, a takze cztonkiem krajowego
konsorcjum naukowego DENDROGEN (Genetyka Drzew Les$nych). Jestem réwniez kierownikiem
nowego grantu jaki uzyskatem w pierwszym konkursie Narodowego Centrum Nauki (zatacznik p.
1.V.3). Miara sukcesu mojej dotychczasowej pracy badawczej sa liczne nagrody i wyrdznienia

jakie otrzymatem w trakcie dotychczasowej dziatalnosci naukowej (zatacznik p. I.VI).

Na poszczeg6lnych etapach mojej pracy zawodowej rozwijatem réwniez swoje zainteresowania i
doswiadczenie pedagogiczne. W roku 1999 ﬁkoﬁczyiem dwuletni kurs pedagogiczny na
Uniwersytecie im. Adama Mickiewicza w Poznaniu. Prowadzitem zajecia dydaktyczne w kraju i
za granicg sprawujac opiek¢ naukows nad magistrantami i doktorantami w Zakladzie Genetyki
UAM, Uniwersytecie Oulu w Finlandii, Instytucie Dendrologii PAN oraz w CEH w Edynburgu w
Szkocji (zatacznik p. ILI-II). Zajmowatem si¢ réwniez popularyzacja nauki i prowadzonych prac
badawczych publikujac artykut dla Bioversity International (zalacznik p. .LB.15). Wyniki moich
prac byty prezentowane réwniez w formie komunikatow prasowych (zatacznik p. ILXIII). Bytem
czhonkiem zespohu thumaczy przektadu ksigzki Hartl D.L. and Clark A.G ‘Podstawy genetyki
populacyjnej’ z jezyka angielskiego na jezyk polski. W tlumaczeniu pod kieruhkiem prof.
Jaroslawa Burczyka bylem odpowiedzialny za obszerny rozdzial tego wydénia zatytutlowany
‘Molekularna Genetyka Populacyjna’. Thumaczenie tej ksigzki zyskato bardzo pochlebne recenzje
(Kosmos. Problemy Nauk Biologicznych, 1-2/2011 ) i jest to w tej chwili jedyne tak kompleksowe

opracowanie z zakresu genetyki populacyjnej dostepne dla polskich czytelnikow.

W sWojej pracy naukowej recenzowatem lacznie 14 anglojezycznych publikacji dla jedenastu
czasopism naukowych (zalacznik p. ILIII) oraz dwa wnioski grantowe (wrzesien 2011) ztozone w
aktualnym, pierwszym konkursie grantowym Narodowego Centrum Nauki. Opiniowatem réwniez
projekt badawczy z dziedziny genomiki pdpulacyjnej dla National Science Foundation, USA, w

programie International Research Fellowship (IRFP).

Pragnac kontynuowac swoja dalsza karier¢ naukowa zdecydowalem si¢ poddaé swoj
dotychczasowy dorobek naukowy ocenie érodowiska akademickiego, wystepujac z niniejszym

wnioskiem o nadanie stopnia doktora habilitowanego.

M@;@\J/w

Dr Witold Wachowiak :
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ZALACZNIK . |

INFORMACJE O OSIAGNIECIACH NAUKOWO-BADAWCZYCH, DOROBKU
DYDAKTYCZNYM 1  POPULARYZATORSKIM  ORAZ  WSPOLPRACY
MIEDZYNARODOWEJ

I. OSIAGNIECIA NAUKOWO-BADAWCZE

LI WYKAZ PUBLIKACJI NAUKOWYCH

(w nawiasie podano Impact Factor ‘czasopism wediug bazy Joumal Citation Report’ zgodnie z
rokiem opublikowania oraz aktualng punktacje MNiSW).

A. Publikacje naukowe opublikowane po doktoracie

1. Wachowiak W., Baczkiewicz A., Celifski K, Prus-Glowacki W. (2004). Species-specific
chloroplast DNA polymorphism in the trnV-rbcL region in Pinus sylvestris and P. mugo.
Dendrobiology 51: 67-72. (IF: niedostgpny W bazie JCR za roku 2004; MNiSW: 9)

2. Wachowiak W, Lewandowski A., Prus-Glowacki W. (2005). Reciprocal controlled crosses
between Pinus sylvestris and P. mugo verified by a species-specific cpDNA marker. Journal of
Applied Genetics 46 (1): 41 —43. (IF: niedostepny w bazie JCR za roku 2004; MNiSW: 20)

3. Adamczak M., Buczkowska K., Baczkiewicz A., Wachowiak W. (2005). Comparison of
allozyme variability in Polish populations of two species of Ptilidium Nees (Hepaticae) with
contrasting degrees of sexual reproduction. Cryptogamie Bryologie 26 (2):151-165. (IF: 0,439;
MNiSW: 20) :

4. Wachowiak W., Celinski K., Prus-Glowacki W. (2005). Evidence of natural reciprocal
hybridisation between Pinus uliginosa and P. sylvestris in the sympatric population of the species.
Flora 200: 563-568. (IF:1,086; MNiSW: 27)

5. Lewandowski A., Burczyk J., Wachowiak W., Boratyfiski A., Prus-Glowacki W. (2005).
Genetic evaluation of seeds of highly endangered Pinus uliginosa Neumann from Wegliniec reserve
for ex-situ conservation program. Acta Societatis Botanicorum Poloniae 74 (3): 237-242.
(IF:0,220; MNiSW: 13) -

6. Baczkiewicz A., Buczkowska K, Wachowiak W. (2005). Anatomical and morphological
variability of needles.of Pinus mugo Turra on different substrata in the Tatra Mountains. Biological
Letters 42:21-32. (IF: niedostgpny w bazie JCR; MNiSW: 6)

7. Buczkowska K., Adamczak M., Chudzinska E., Wachowiak W., Baczkiewicz A. (2006). In vitro
propagation of cryptic species of Aneura pinguis (Hepaticae, Metzgeriales). Cryptogamie
Bryologie 27(2): 241-251. (IF: 0,721; MNiSW: 20)

8. Wachowiak W., Stephan B.R., Schulze I., Prus-Glowacki W., Ziegenhagen B. (2006). A critical
evaluation of reproductive barriers between closely related species using DNA markers - a case
study in Pinus. Plant Systematics and Evolution 257: 1-8. (IF: 1,239; MNiSW: 27)

9. Wachowiak W., Odrzykoski I., Myczko L., Prus-Glowacki W. (2006). Lack of evidence on
hybrid swarm in the sympatric population of Pinus mugo and P. sylvestris. Flora 4: 307-316. (IF:
1,232; MNiSW: 27)

10. Wachowiak W., Baczkiewicz A., Chudzifiska E., Buczkowska K. (2007) Cryptic speciation in
bryophytes - a case study in the Anreura pinguis complex. Botanical Journal of the Linnean
Society 155:273-282. (IF: 1,075; MNiSW: 27)
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11. Wachowiak W., Prus-Glowacki W. (2008). Hybridization processes in sympatric populations
of pines Pinus sylvestris L., P. mugo and P. uliginosa. Plant Systematics and Evolution 271 (1/2):
29-40. (IF: 1,440; MNiSW: 27) '

12. Wachowiak W., Prus-Glowacki W. (2009). Different patterns of genetic structure of relict and
isolated populations of endangered peat-bog pine P. uliginosa Neumann. Journal of Applied
Genetics 50(4): 329-339 (IF: 1,324; MNIiSW: 20)

13. Jasinska A.K., Wachowiak W., Muchewicz E., Boratyniska K., Montserrat JM., Boratynski A.
(2010). Cryptic hybrids between Pinus uncinata and P. sylvestris. Botanical Journal of the
Linnean Society 163: 473-485. (IF: 1,931; MNiSW: 27)

B. Publikacje ksiagZzkowe / biuletyny opublikowane po doktoracie

14. Savolainen O., Bokma F., Kniirr T., Kérkkdinen K., Pyhdjdrvi T., Wachowiak W. (2006).
Adaptation of forest trees to climatic change. Edycja: Koskela, J., Buck, A., Teissier du Cros E.
Climate change and forest genetic diversity: Implications for sustainable forest management in
Europe. Bioversity International, Rome, Italy. str. 19-30.

15. Wachowiak W., Cavers S. (2009). Population structure and adaptive variation of Scots pine in
Scotland. Biuletyn Europejskiej Sieci Doskonatosci EVOLTREE. Bioversity International, News
1:5-6. :

C. Monotematyczny cykl publikacji z czasopism znajdujgcych si¢ w bazie Journal Citation
Reports. Publikacje opublikowane po doktoracie i wyréinione jako szczegélnie wazne dla
rozwoju nauk biologicznych w tym molekularnej genetyki populacyjnej oraz rozwoju mojej
dalszej kariery naukowej

16. Pyhdjarvi T., Garcia-Gil M.R., Kniirr T., Mikkonen M., Wachowiak W., Savolainen O.
(2007). Demographic history has influenced nucleotide diversity in European Pinus sylvestris
populations. Genetics 177: 1713-1724. (IF: 4,001; MNiSW: 32)

17. Wachowiak W., Balk P.A., Savolainen O. (2009). Search for nucleotide diversity patterns of
local adaptation in dehydrins and other cold-related candidate genes in Scots pine (Pinus sylvestris
L.). Tree Genetics & Genomes 5: 117-132. (1F: 2,018; MNiSW: 32)

18. Palmé A.E., Pyhidjirvi T., Wachowiak W., Savolainen O. (2009). Selection on Nuclear Genés
in a Pinus Phylogeny. Molecular Biology and Evolution 26(4): 893-905. (LF: 9,872; MNiSW: 32)

19. Wachowiak W., Salmela M.J., Ennos R.E., Iason G., Cavers S. (2011). High genetic diversity
at the extreme range edge: nucleotide variation at nuclear loci in Scots pine (Pinus sylvestris L.) in
Scotland. Heredity 106: 775-787. (IF: 4,569, MNiSW: 27)

20. Salmela, M. J., Cavers, S., Wachowiak, W.; Cottrell, J. E., Iason, G. R. & Ennos, R. A. (2010).
Understanding the evolution of native pinewoods in Scotland will benefit their future management
and conservation. Forestry 88(5): 535-545. (IF: 1,460; MINiSW: 27)

21. Wachowiak W., Palmé A.E., Savolainen O. (2011). Speciation history of three closely related
pines Pinus mugo (T.), P. uliginosa (N.) and P. sylvestris (L.). Molecular Ecology 20: 1729-1743.
(IF: 6,457; MNiSW: 32)
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LII. Wplyw oddzialywania oraz cytowalnos¢ prac
1. Sumaryczny impact factor publikacji 1-13, 16-21 wedtug listy Journal Citation Report zgodnie z
rokiem opublikowania: 39,084; Sumaryczna punktacja MNiSW: 452 :

2. Liczba cytowan 17 publikacji wedlug bazy Web of Science z wylaczeniem publikacji
niedostgpnych w w/w bazie danych tj. publikacji nr. 1, 6, 14, 15.

Liczba wszystkich cytowan 17 publikacji: 153

Liczba cytowafi z wylaczeniem autocytowan: 124

3. Index Hirscha opublikowanych publikacji wedlug bazy Web of Science, H=7

Rycina 1. Liczba cytowan moich prac nauk‘owyéh opublikowanych po doktorabie wedlug bazy
danych Web of Science na dzien 11.10.2011

Cytowalnos¢ w poszczegblnych latach prac opublikowanych po doktoracie
5042 .

LIIL INNE PUBLIKACJE

1. Wachowiak W., Celiriski K., Prus-Gtowacki W. (2004). Hybridisation analyses between Pinus
uliginosa and Pinus sylvestris from ‘Torfowisko pod Weglificem” reserve with the use of cpDNA
markers. Materialy konferencyjne: Bioréznorodnosé i Ewolucja. Konferencja Jubileuszowa z okazji
20-leciaWydziatu Biologii Uniwersytetu im. A. Mickiwicza w Poznaniu. 16-18 czerwca.

2. Wachowiak W., Prus-Glowacki W. (2004). Procesy ewolucyjne w sympatrycznych populacjach
blisko spokrewnionych gatunkéw sosen. Materiaty konferencyjne: Bioréznorodno$é i Ewolucja.
Konferencja Jubileuszowa z okazji 20-leciaWydziatu Biologii Uniwersytetu im. A. Mickiwicza w
Poznaniu. 16-18 czerwca. :

3. Wachowiak W., Baczkiewicz A., Buczkowska K., Chudzifiska E. (2004). Differentiation of
liverwort Aneura pinguis (L.) Dumort. in Poland. Materiaty konferencyjne: Polski Kongres
Genetyki. Gdansk, 6-9 wrzesnia.

4. Wachowiak W., Kérkkdinen K., Repo T., Savolainen O. (2005). Molecular population genetics
of cold tolerance in Scots pine. Materiaty sympozjalne: Kongres Europejskiego Towarzystwa
Biologii Ewolucyjnej. Krakéw, 15-20 sierpnia. .

5. ‘Wachowiak W., Kirkkiinen K., Repo T., Savolainen O. (2006). Genetics of cold tolerance in
conifers. Materialy sympozjalne: PMAC: Plant and Microbe adaptation to cold. Salsomaggiore
Terme, Wiochy, 16-20 maja. str. 47.

Strona 13 z21



Autoreferat ‘ ' Dr Witold Wachowiak

6. Wachowiak W., Kirkkiinen K., Repo T., Savolainen O. (2006). Adaptive variation to cold
tolerance and nucleotide diversity for cold candidate genes in Scots pine (Pinus sylvesiris).
Materiaty konferencyjne: ITUFRO: Population Genetics and Genomic of Forest Trees: From Gene
Function to Evolutionary Dynamics and Conservation. Alcala de Henares, Hiszpania, 1-6 pazdz. str.
26.

7. Pyhijirvi T., Palmé A., Wachowiak W., Savolainen 0. (2007). Natural selection and rate of
evolution in the genus of pines. Materiaty sympozjalne: 40th Population Genetics Group Meeting.
Menchester, Wielka Brytania, 10-12 stycznia.

8. Jasinska A.J., Wachowiak W. (2008). Is hybridization between Pinus sylvestris and P. uncinata
expressed in morphological traits? Materialy sympozjalne: Xth Symposium of the International
Organisation of Plant Biosystematists. Wysokie Tatry, Stowacja, 2-4 lipca.

9, Cavers S., Wachowiak W., Salmela M.J., Ennos R.A,, Tason G., Cottrell J. (2010). History and
evolution in the Scottish Scots pine (Pinus sylvestris L.) population. Materiaty sympozjalne: Forest
ecosystem genomics and adaptation. San Lorenzo del Escorial, Madryd, Hiszpania, 9-11 czerwca.
str. 77.

10. Wachowiak W., Salmela M.J., Ennos R.A., Jason G., Cottrell J., Cavers S. (2010). Genetic
diversity at nuclear loci in Scots pine (Pinus sylvestris L.) in Scotland. Materiaty sympozjalne:
Forest Ecosystems Genomics and Adaptation. San Lorenzo de El Escorial, Hiszpania 9-11 czerwca.
str.151.

11. Cavers S., Salmela M.J., Cotirell J.E., Iason G.R., Wachowiak W., Ennos R.A. (2011). The
implications of high genetic diversity in tree populations for predicting and managing responses to
global change; a case study of native Scots pine in Scotland. Materiaty sympozjalne Brytyjskiego
Towarzystwa Ekologicznego - Forests and Global Change. University of Cambridge, Cambridge,
Wielka Brytania, 28-30 marca. str. 61.

12. Wachowiak W., Salmela M.J., Cavers S. (2011). Patterns of phenotypic and genetic variation
of Scots pine (Pinus sylvestris L.) in a heterogeneous environment at the species margin. Materialy
sympozjalne Brytyjskiego Towarzystwa Ekologicznego - Forests and Global Change. University of
Cambridge, Cambridge, Wielka Brytania. 28-30 marca. str. 84.

13. Wachowiak W., Palmé A., Savolainen O., Cavers S. (2011). Genetics of speciation, adaptive
variation and population history of three closely related pines: Scots pine (Pinus sylvestris L.),
Dwarf mountain pine (P. mugo T.) and Peat-bog pine (P. uliginosa N.). Materiaty sympozjalne:
Genomics-Based Breeding in Forest Trees. University of California, Davis. 22-24 czerwca.

14. Wachowiak W., Cavers S. (2011). Spéciation, adaptive variation and population history in
pines. Materialy sympozjalne: 3™ RAD (Restriction-site Associated DNA) Sequencing meeting.
Uniwersytet w Edynburgu, Wielka Brytania. 6-7 wrzesnia. str.18.

LIV. PUBLIKACJE W THE NATIONAL CENTER FOR BIOTECHNOLOGY
INFORMATION (www.ncbi.nlm.nih.gov) ’

Lacznie ponad trzy tysiace niezaleznych sekwencji DNA. Numery referencyjne opublikowanych
danych sekwencyjnych rejonéw jadrowego, plastydowego i mitochondrialnego DNA
analizowanych w ukoriczonych projektach badawczych wedlug numerow dostepu serwisu NCBI
zostaly zamieszczone w poszezeg6lnych publikacjach (zatacznik p. LD).
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I.V. PROJEKTY BADAWCZE (GRANTY):

A. Kierownik projektow

1. Adaptacja, specjacja i zmiennosé filogeograficzna taksonéw kompleksu Pinus mugo w Europie.
Projekt Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego (N303 365335). Okres realizacji: 2008-2011.
Autor, kierownik projektu i gtdéwny wykonawca: Dr Witold Wachowiak, ID PAN.

2. Genomika zmiennosSci adaptacyjnej i demograficznej sosny zwyczajnej (Pinus sylvestris L.).
Projekt Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego (N309 297539). Okres realizacji: 2010-2013.
Autor, kierownik projektu i gléwny wykonawca: Dr Witold Wachowiak, ID PAN

3. Genomika proceséw hybrydyzacji, zmiennosci adaptacyjnej i demograficznej w - strefach
hybrydyzacyjnych spokrewnionych gatunkéw sosen (rodzaj Pinus). Projekt Narodowego Centrum
Nauki. Okres realizacji: 2011-2014. Autor, kierownik prOJektu i gléwny wykonawca: Dr Witold
Wachowiak, ID PAN.

B. Udziat w projektach mi¢gdzynarodowych

1. Developing single nucleotide polymorphisms (SNP) markers for adaptive variation in forest trees
(TREESNIPS). Projekt finansowany z funduszy piatego programu ramowego Unii Europejskiej
(QLRT-2001-01973), koordynowany przez Prof. Outi Savolainen na Uniwersytecie Oulu w
Finlandii. Okres realizacji: 2002-2006. Wykonawca projektu w ramach stazu Post-Doc na
Uniwersytecie Oulu, Finlandia.

2. Evolution of Trees as drivers of terrestrial biodiversity. Udziat w Sieci Doskonatosci EU
(EVOLTREE). Kierownik dwéch grantéw. mobilnosci ofrzymanych w ramach sieci na
prowadzenie prac badawczych w Centre for Ecology and Hydrology, Edinburgh, UK. 2008-2009.

3. Genomics of adaptation in European Pines. Projekt finansowany z Natural Environment
Research Council, UK (NE/H003959/1). Okres realizacji: 2010-2013. Wspélautor projektu i
glowny wykonawca: Dr Witold Wachowiak. Kierownik projektu: Dr Stephen Cavers, Centre for
Ecology and Hydrology, Edinburgh.

C. Wspélautor i gléwny wykonawca projektéw krajowych

1. Analiza hybrydyzacji i introgresji w populacjach naturalnych mieszahicéw Pinus mugo x Pinus
sylvestris przy wykorzystaniu markeréw molekularnych. Grant zespolowy: Komitet Badan
Naukowych (0306/P04/2001/21). Okres realizacji: 2001- 2003. Wspotautor i gléwny wykonawca
projektu: Witold Wachowiak. Kierownik projektu: Prof. Wiestaw Prus-Gtowacki, UAM Poznafi.

2. Testowanie przeplywu genéw kosodrzewiny Pinus mugo Turra do populacji sosny zwyczajnej
Pinus sylvestris L. rasy podhalanskiej na podstawie markeréw molekularnych i morfologiczno —
anatomicznych. Grant zespotowy: Komitet Badafh Naukowych (0215/P04/2002/22). Okres
realizacji: 2001- 2003. Wspdlautor i gtéwny wykonawca projektu: Witold Wachowiak. Kierownik
projektu: Katarzyna Zaborowska UAM, Poznan.

3.Wykorzystanie metody RFLP-PCR do klasyfikacji taksonomicznej gatunkéw z rodzaju
Conocephalum. Grant Zespolowy Dziekana Wydzialu Biologii UAM (305/2001). Okres realizacji:
2001-2002. Kierownik projektu: Dr Ewa Chudzifiska, UAM Poznan.

4. Analiza procesu specjacji Aneura pinguis (L.) Dumort. (Hepaticopsida, Metzgeriales). Grant
zespotowy: Komitet Badan Naukowych (0216/P04/2002/22).. Okres realizacji: 2002-2005.
Wspotautor i gléwny wykonawca projektu: Dr Witold Wachowiak. Kierownik prOJektu Dr
Katarzyna Buczkowska, UAM Poznan. :
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5. Struktura genetyczno-demograficzna pierwotnych drzewostanéw sosnowych i $wierkowych w
Puszczy Biatowieskiej. Grant zespotowy: Komitet Badain Naukowych (3/P04F/00725). Okres
realizacji: 2003-2006. Wspétautor i gltéwny wykonawca projektu: Dr Witold Wachowiak.
Kierownik Projektu: Dr Aleksandra Wojnicka-Péttorak, UAM Poznan.

6. Zréznicowanie geograficzne Jumiperus oxycedrus L. i taksonow pokrewnych z obszaru
$rédziemnomorskich ostoi flor plejstocehskich. Grant Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego
(N303 1634 33). Okres realizacji: 2007-2010. Wspétautor i gléwny wykonawca projektu: Dr
Witold Wachowiak. Kierownik projektu: Prof. Adam Boratynski, ID PAN.

7. Zréznicowanie Pinus sylvestris na terenie ostoi flor trzeciorzedowych w potudniowo-zachodniej i
potudniowo-wschodniej Europie oraz potudniowo-zachodniej Azji. Projekt Ministerstwa Nauki i
Szkolnictwa Wyzszego (N303/360535). Okres realizacji: 2008-2011. Wspétautor i wykonawca
projektu: Dr Witold Wachowiak. Kierownik Projektu: Dr hab. Krystyna Boratyrska, ID PAN.

8. Zréznicowanie taksonomiczne rodzaju Abies w ostojach plejstocenskich wokolo Morza
Srédziemnego. Projekt zespolowy: Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa Wyzszego (N309 070136).
Okres realizacji: 2009-2012. Wspétautor i gléwny wykonawca projektu: Dr Witold Wachowiak.
Kierownik Projektu: Dr Grzegorz [szuto, ID PAN.

L.VI. NAGRODY I WYROZNIENIA .

1. Stypendia naukowe Wydziatu Biologii Uniwersytetu im. A. Mickiwicza w Poznaniu (1995-
1998) '

2. Stypendium Ministra Edukacji Narodowej na rok akademicki 1998/1999 ‘za wysokie wyniki w
nauce i szczegolne osiqgnigcia w pracy naukowej’

3. Nagroda Dziekana Wydziatu Biologii przyznana w dniu Absolutorium ‘za bardzo dobre wyniki
w nauce w czasie studiow na UAM w Poznaniu’.

4. Stypendium Fundacji im. Stefana Batorego na czteromiesigczny staz naukowy w Federalnym
Instytucie Genetyki Lesnej i Hodowli Drzew Lesnych w Grosshansdorf w Niemczech (listopad
2000 — marzec 2001)

5. Wyréznienie pracy doktorskiej przez RadQ Wydzialu Biologii Uniwersytetu im. A.
Mickiewicza w Poznaniu (2003)

6. Nagroda II stopnia Kapituly Krajowej Nagrody Naukowej z Zakresu Genetyki Ro§lin im.
Stefana Barbackiego, Instytut Genetyki Roslin, PAN w Poznaniu, za ,,Badania dotyczace procesow
hybrydyzacji i introgresji w naturalnych populacjach Pinus mugo, Pinus sylvestris i Pinus uliginosa
oraz w roju mieszaficowym tych gatunkéw”

7. Nagroda Dyrektora Instytutu Dendrologii PAN w konkursie na najlepsza publikacj¢ roku
2010. Pierwsza nagroda za pubhkaqe pracy “High genetic diversity at the extreme range edge:
nucleotide variation at nuclear loci in Scots pine (Pmus sylvestris L.) in Scotland. Heredity, 106:
775-787.

LVII. WYGLOSZONE REFERATY I SEMINARIA NA KONFERENCJACH I
SPOTKANIACH TEMATYCZNYCH-

A. Spotkania migdzynarodowe

1. Finlandia, Uniwersytet w Oulu, 20.01.2005. Seminarium Wydzialu Biologii. Tytut:
Hybridisation between pines: Pinus sylvestris and P. mugo complex.

2. Wlochy, 16-20.05.2006. Konferencja PMAC:. Plant and Microbe adaptation to cold. Tytut
referatu: Molecular population genetics of cold tolerance in Scots pine. Salsomaggiore Terme.

3. Hiszpania, 1-6.10.2006. Konferencja IUFRO: Population Genetics and Genomic of Forest Trees:
From Gene Function to Evolutionary Dynamics and Conservation. Tytul: Adaptive variation to
cold tolerance and nucleotide d1vers1ty for cold candidate genes in Scots pine (Pinus sylvestris).
Alcala de Henares.
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4. Austria, Baden, 2-6.02.2009. Spotkanie w ramach Sieci Doskonatosci EVOLTREE. Tytut:
Searching for selection in the Scots pine genome.

5. Wielka Brytama, University of Edinburgh, 14.01.2009. Tytu% Molecular Popula’uon Genetlcs of
adaptive variation in Scots pine (Pinus sylvestris) and related conifers species - some results and
perspectives.

6. Wielka Brytania, Centre for Ecology and Hydrology, Edynburg, 21.01.2009. Seminarium
Instytutu. Tytul: Molecular population genetics of adaptive variation in Scots pine.

7. Wielka Brytania, Forest Research Institute, Roslin, 2.10.2009. Seminarium Instytutu. Tytuk:
High genetic diversity at the extreme range edge: genetic diversity in Scottish Scots pine.

8. Wielka Brytania, The James Hutton Institute, Invergowrie, Dundee, 15.03.2011. Spotkanie
zespolow badawczych pracujacych nad analiza zmiennosci biometrycznej, biochemicznej i
genetycznej szkockich populacji sosny zwyczajnej. Tytuk: Assessing historical and evolutionary
drivers of genetic variation in Scots pine.

B. Spotkania krajowe

1. Polska Akademia Nauk, Instytut Dendrologii, Kérnik, 11.11.2003. Seminarium ID PAN. Tytut:
Procesy hybrydyzacji w sympatrycznych populacjach Pinus sylvestris i Pinus mugo complex.

2. Uniwersytet im. A. Mickiwicza, Poznan, 16-18.06.2004. Bioréznorodno$¢ i Ewolucja.
Konferencja Jubileuszowa z okazji 20-leciaWydziatu Biologii. Tytut: Procesy ewolucyjne w
sympatrycznych populacjach blisko spokrewnionych gatunk6w sosen.

3. Polska Akademia Nauk, Instytut Dendrologii, K6rnik, 3.03.2008. Seminarium ID PAN. Tytut:
Zastosowanie metod molekularnej genetyki  populacyjnej w badaniach nad zmiennoscia
adaptacyjng drzew lesnych.

4. Polska Akademia Nauk, Instytut Dendrologii, K6rnik, 4.06.2008. Tytul: Analiza zmienno$ci
adaptacyjnej sosny zwyczajnej (Pinus sylvestris L.) z wykorzystaniem metod molekularnej genetyki
populacyjnej. Referat dla czlonkéw Polskiego Towarzystwa Genetycznego.

5. Uniwersytet Kazimierza Wielkiego, Bydgoszcz, 15.02.2011. Referat wygtoszony w trakcie
spotkanie zalozycieskiego sieci badawczej DENDROGEN. Tytul: Genomika zmiennosci
adaptacyjnej i demograficznej sosny zwyczajnej (Pinus sylvestris L.) w Europie.

II. OSIAGNIECIA W ZAKRESIE DOROBKU DYDAKTYCZNEGO I POPULARYZA-
TORSKIEGO ORAZ WSPOELPRACY MIEDZYNARODOWEJ

ILI. OSIAGNIECIA PEDAGOGICZNE I ORGANIZACYJNE

1. Kwalifikacje nauczycielskie w ramach ukoficzonego kuru pedagogicznego na Uniwersytecie im.
Adama Mickiewicza w Poznaniu (1997-1999) '

2. Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, Wydzial Biologii, Instytut Biologii Eksperymentalnej,
Zaktad Genetyki. Organizacja pracowni oraz wdrozenie metod analiz molekularnych w badaniach
genetycznych drzew lesnych i mszakow (1999-2003)

3. Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, Wydzial Biologii, Zaklad Genetyki. Prowadzenie
éwiczen z Genetyki Ogdlnej i Populacyjnej dla studentéw kierunku Biotechnologia, Biologia
Molekularna, Biologia Eksperymentalna, Hydrobiologia i Botanika (1999-2004)

4. Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, Wydzial Biologii, Zaklad Genetyki. Udziat w
przygotowaniu i prowadzenie czeéci bloku éwiczeniowego - Aspekty Molekularne w Biologii
Eksperymentalnej dla studentéw czwartego roku Biologii Eksperymentalnej (2002-2003)

5. Polska Akademia Nauk, Imstytut Dendrologii, Kornik. Organizacja Pracowni Biologii
Molekularnej i wdrozenie badafi molekularnych opartych na analizie polimorfizmu DNA w profil
badawczy ID PAN (2003-2004)

6. Wydzial Biologii, Uniwersytet Oulu, leandla Prowadzeme éwiczen z Genetyki Populacyjnej
dla studentéw trzeciego roku Biologii (styczen — czerwiec 2005)

7. Centre for Ecology and Hydrology, Wielka Brytania. Wdrozenie metod molekularnej
genetyki populacyjnej i genomiki do profilu badaf sekcji Bior6znorodnosci CEH (2008-2011).
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ILIL. OPIEKA NAUKOWA NAD STUDENTAMI I DOKTORANTAMI

1. Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Wydzial Biologii, Zakiad Genetyki.
Prowadzenie pracowni magisterskiej oraz opieka naukowa nad magistrantka kierunku
biotechnologia Pania Agata Tyczewska (lata 2001-2002). Tytut pracy magisterskiej: Badanie
polimorfizmu rejonéw chloroplastowego psad-trnS, trnKI-trnK2 i mitochondrialnego nad4.1-
nad4.2, rps14-cob DNA u Pinus sylvestris i P. mugo oraz okreslenie haplotypéw pokolenia F1 pod
katem zjawiska hybrydyzacji.

2. Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Wydzial Biologii, Zaktad Genetyki.
Prowadzenie pracowni magisterskiej oraz opieka naukowa nad magistrantka kierunku
biotechnologia Pania Anng Czolgosz (lata 2001-2002). Tytut pracy magisterskiej: Badanie
polimorfizmu rejonéw DNA chloroplastowego trnC-trnD, trnQ-trnR i mitochondrialnego nadl B-
nadlC u Pinus sylvestris i P. mugo oraz okreslenie haplotypéw u sosny blotnej P. uliginosa.

3. Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Wydzial Biologii. Prowadzenie pracowni
magisterskiej oraz opieka naukowa nad magistrantem kierunku biologia molekularna (Konrad
Celinski) w Zaktadzie Genetyki UAM (lata 2002-2004). Tytut pracy magisterskiej: Analiza
hybrydyzacji pomiedzy Pinus uliginosa i Pinus sylvestris z rezerwatu Torfowisko pod Weglincem.

4. Uniwersytet Oulu, Wydzial Biologii, Finlandia. Pomoc magistrantom i doktorantom w pracy
laboratoryjnej i analizach komputerowych danych sekwencyjnych w pracowni genetyki
populacyjnej (2004-2007). :

5. Polska Akademia Nauk, Instytut Dendrologii, Kérnik. Pomoc w pracy labolatoryjnej oraz
analizach genetycznych dla doktorantéw studiow dziennych ID PAN (2007-2008). '

6. Centre for Ecology and Hydrology, Edynburg, Wielka Brytania. Pomoc w pracy
labolatoryjnej oraz analizach danych genetycznych dla doktorantéw studiéw dziennych
Uniwersytetu w Edynburgu (2008-2011). .

7. Centre for Ecology and Hydrology, Edynburg, Wielka Brytania. Opicka naukowa nad
doktorantem Giovanni Michele Zucca z Department of Agriculture and Genetic, University of
Sassari w trakcie jego szeSciomiesigcznego stazu naukowego w CEH (styczen — lipiec.2011). Tytut
rozdzialu pracy doktorskiej: Phenotypic and nucleotide variation at candidate genes in Pinus
uncinata in Europe. : '

ILIII. RECENZOWANIE PUBLIKACJI W ANGLOJEZYCZNYCH CZASOPISMACH
NAUKOWYCH MIEDZYNARODOWYCH 1 KRAJOWYCH (ilo§¢ wykonanych recenzji).
Tree Genetics and Genomes (1); Theoretical and Applied Genetics (1); Journal of Applied Genetics
(2); Silva Fennica (1); Dendrobiology (3); Silva Genetica (1); Acta Biologica Cracoviensis (1);
Tropical Plant Biology (1); The Bryologist (1); Trees (1); Heredity (1);

(Lacznie 14 recenzji) C

ILIV. RECENZOWANIE PROJEKTOW MIEDZYNARODOWYCH I KRAJOWYCH

1. Recenzja wniosku grantowego z dziedziny genomiki populacyjnej dla National Science
Foundation, USA, w programie International Research Fellowship (IRFP) (styczeni 2010).

2. Recenzja wniosku grantowego w pierwszym konkursic Narodowego Centrum Nauki na
finansowanie projektow badawczych, w tym finansowanie zakupu lub wytworzenia aparatury
naukowo-badawczej (wrzesien 2011). .

3. Recenzja wniosku grantowego w pierwszym konkursie Narodowego Centrum Nauki na
finansowanie projektéw badawczych, realizowanych przez osoby rozpoczynajace kariere naukows
nieposiadajace stopnia naukowego doktora (wrzesien 2011).

IL.V. TLUMACZENIA 1 PRZEKLADY
Udzial w przekladzie na jezyk polski ksiazki pt. Principles of Population Genetics autorstwa Hartl

D.L. and Clark A.G (Sinauer Associates Edit.). Odpowiedzialny za thumacznie rozdzialu ksiazki pt.
Molecular Population Genetics.
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ILVL. INNE FORMY POPULARYZACJI NAUKI

Publikacja w Biuletynie Europejskiej Sieci Doskonaloéci EVOLTREE wydawanym przez
Bioversity International i dystrybuowanym do jednostek naukowych i instytucji miedzynarodowych
odpowiedzialnych za ksztattowanie polityki naukowej i kierunk6w rozwoju badas. Publikacja z
zakresu wykorzystania metod molekularnej genetyki populacyjnej i genomiki w badaniach
populacyjnych drzew lesnych na przyktadzie sosny ZWyczajnej.

ILVIL. UDZIAL W KONSORCJACH I SIECIACH BADAWCZYCH

1. Udziat w sieci doskonatosci (instrument Unii Europejskiej Network of Excellence) EVOLTREE
(Evolution of trees as drivers of terrestrial biodiversity). Autor i kierownik dwéch grantéw
mobiloéci w ramach sieci dotyczacych prac badawczych nad populacjami sosny zwyczajnej W
Szkocji (staz naukowo-badawczy w Centre for Ecology and Hydrology w Edynburgu).

2. Czonkostwo w konsorcjum naukowym ‘DENDROGEN - Genetyka Drzew Lesnych’,
skupiajacym wiodace krajowe o$rodki naukowe zajmujace si¢ badaniami genetycznymi drzew i
ekosysteméw lesnych. Koordynator konsorcjum: prof. Andrzej Lewandowski, ID PAN.

IL VIII. MIEDZYNARODOWA I KRAJOWA WSPOLPRACA NAUKOWA

A. Wspélpraca naukowa z partnerami zagranicznymi

1. Centre for Ecology and Hydrology, Ediburgh, Bush Estate, Penicuik Midlothian, EH260QB,
Wielka Brytania . :

2. University of Edinburgh, Institute of Evolutionary Biology, School of Biological Sciences,
Ashworth Laboratories, Edinburgh EH9 3JT, Wielka Brytania

3. The James Hutton Institute, Craigiebuckler, Aberdeen AB15 8QH, Wielka Brytania

4. Forest Research, Northern Research Station, Roslin, Midlothian EH25 9SY, Wielka Brytania

5. University of Oulu, Department of Biology, FIN-90014, Finlandia _

6. Uppsala University, Dept of Evolutionary Functional Genomics, Evolutionary Biology Centre
(EBC), Norbyvigen 18 D, SE-752 36 Uppsala, Szwecja

7. Philipps-University of Marburg, Faculty of Biology-Conservation Biology, 35032 Marburg,
Niemcy

8. National Institute for Agriculture and Food Research and Technology (CIFOR-INIA)
Center for Forest Research, 28040 Madrid, Hiszpania. '

B. Wspélpraca naukowa z partnerami krajowymi. . :

1. Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Wydziat Biologii, Zaktad Genetyki.
Umultowska 89, 61-614 Poznafi :

2. Uniwersytet Kazimierza Wielkiego, Zaklad Genetyki, Chodkiewicza 30, 85-064 Bydgoszcz

3. Instytut Dendrologii PAN, Pracownia Systematyki i Geografii, Parkowa 5, 62-035 Kérnik

ILIX. UDZIAL W MIEDZYNARODOWYCH KURSACH, WARSZTATACH I
SZKOLENIACH NAUKOWYCH ,

1. Finlandia, DNA sequencing and data analysis. Kurs organizowany przez Applied Biosystems
Company, Uniwersytet Oulu, Finlandia, 27-29 wrzesnia 2004 r.

2. Szwecja, Applied bioinformatics and methodologies in SNP genotyping. Kurs Organizowany
przez Uppsala University, Karolinska Institute oraz Royal Institute of Technology, Sweden.
Uppsala i Sztokholm, 13-19 listopada 2004 r.

3. Finlandia, Analysis of phylogeny and genome evolution. Kurs organizowany przez Finnish
Graduate School in Population Genetics, University of Oulu, Finland. Stacja Badawcza Hailuoto na
Zatoce Botnickiej, 7-9 grudnia 2005 r. '

4. Finlandia, Advanced genotype analysis. Kurs organizowany przez Population Genetics and
Biological Interactions Graduate School. Stacja badawcza na wyspie Seli, Finlandia, 4-9 czerwca
2006 r. : ‘
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5. Finlandia, Association mapping course. Kurs organizowany przez Population Genetics and
Biological Interactions Graduate School. Uniwersytet Oulu, 11-12 grudnia 2006 r.

6. Finlandia, Molecular Population Genetics for Tree Population. Kurs organizowany w ramach
Centrum Doskonatoéci EVOLTREE, Uniwersytet Oulu, 7-9 grudnia 2006 r. ‘

7. Finlandia, QTL mapping. Workshop organizowany przez Finnish Graduate School in
Population Genetics, University of Oulu, 9-10 maja 2007 r.

8. Wielka Brytania, Database Fundamentals Training Course. Centre for Ecology and
Hydrology, Edinburgh, UK, 19 maja 2009 r.. '

9. USA, Genomics-Based Breeding in Forest Trees, sympozium organizowane przez Conifer
Translational Genomics Network (CTGN), University of California, Davis, 22-24 czerwca 2011 1.
10. Wielka Brytania, RAD (Restriction-site Associated DNA) Sequencing meeting. Kurs
organizowany przez pracowni¢ analiz sekwencyjnych i bioinfomatyki na Wydziale Nauk
Biologicznych, Uniwersytetu w Edynburgu, 6-7 wrzeénia 2011 r.

ILX. STAZE W ZAGRANICZNYCH OSRODKACH NAUKOWYCH I AKADEMICKICH
1. Niemcy, styczen 2000, staz naukowy w Federalnym Instytucie Genetyki Lesnej i Hodowli Drzew
Lesnych w Grosshansdorf w Niemczech w grupie Prof. Birgit Ziegenhagen

2. Niemcy, listopad 2000 - marzec 2001, staz naukowy w grupie Prof. Birgit Ziegenhagen w
Federalnym Instytucie Genetyki Lesnej i Hodowli Drzew Lesnych w Grosshansdorf w ramach
uzyskanego stypendium Fundacji im. S. Batorego.

3. Finlandia, 1-31.07.2004, staz naukowy na Uniwersytecie Oulu w ramach bilateralnej wspotpracu
naukowej pomiedzy Polska i Finska Akademia Nauk.

4. Finlandia, 1.08.2004-30.11.2007, staz naukowy (Post-Doc) w Pracowni Genetyki Roslin
wydzialu Biologii Uniwersytetu Oulu, w grupie Prof. Outi Savolainen. ‘

5. Wielka Brytania, 4.08.2008-28.01.2009, staz naukowy w Centre for Ecology and Hydrology,
Edynburg, ramach zdobytego grantu mobilnosci Sieci Doskonatoéci EU EVOLTREE.

6. Wielka Brytania, 1.08.2009-30.10.2009, staz naukowy w ramach zdobytego grantu mobilnosci
Sieci Doskonatosci EU EVOLTREE. Centre for Ecology and Hydrology, Edynburh.

7. Wielka Brytania, 1.02.2010 — do chwili obecnej, staz naukowo-badawczy w ramach uzyskanego
projektu ‘Genomics of Adaptation in European Pines’ finansowanego przez Natural Environment
Research Council, UK (NE/H003959/1). Centre for Ecology and Hydrology, Edynburg.

[LXL PREZENTACJE NA KONFERENCJACH NAUKOWYCH

A. Wyjazdy zagraniczne

1. Hiszpania, San Lorenzo del Escorial, Madrid, 9-11.06.2010. Konferencja sieci doskonalosci
Evoltree - Forest Ecosystems Genomics and Adaptation, Prezentacja plakatu: Genetic diversity at
nuclear loci in Scots pine (Pinus sylvestris L.) in Scotland. :

2. Wielka Brytania, University of Cambridge, Cambridge, 28-30.03.2011. Sympozjum
Brytyjskiego Towarzystwa Ekologicznego: Forests and Global Change, Prezentacja plakatu:
Patterns of phenotypic and genetic variation of Scots pine (Pinus sylvestris L.) in a heterogeneous
environment at the species margin. o

3. USA, University of California, Davis, 22-24.06.2011. Sympozium: Genomics-Based Breeding in
Forest Trees. Prezentacja plakatu: Genetics of speciation, adaptive variation and population history
of three closely related pines: Scots pine (Pinus sylvestris L.), Dwarf mountain pine (P. mugo T.)
and Peat-bog pine (P. uliginosa N.). -

4. Wielka Brytania, University of Edinburgh, 6-7.09.2011. 3™ RAD (Restriction-site Associated

DNA) Sequencing Meeting. Prezentacja plakatu: Speciation, adaptive variation and population
history in pines. '

B. Konferencje krajowe
1. Poznafi, 16-18.06.2004. Bior6znorodnos¢ i Ewolucja. Konferencja Jubileuszowa z okazji 20-
lecia Wydziatu Biologii Uniwersytetu im. A. Mickiwicza. Prezentacja plakatu: Hybridisation
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analyses between Pinus uliginosa and Pinus sylvestris from “Torfowisko pod Weglincem’ reserve
with the use of cpDNA markers. _

2. Gdansk, 6-9.09.2004. Polski Kongres Genetyki. Prezentacja plakatu: Differentiation of liverwort
Aneura pinguis (L.) Dumort. in Poland.

3. Krakéw, 15-20.08.2005. Kongres Europejskiego Towarzystwa Biologii Ewolucyjnej.
Prezentacja plakatu: Molecular population genetics of cold tolerance in Scots pine.

ILXII. WYSTAPIENIA I PREZENTACJE NA MIEDZYNARODOWYCH SPOTKANIACH
GRUP ROBOCZYCH W RAMACH REALIZOWANYCH PROJEKTOW BADAWCZYCH
1. Uppsala University, Uppsala, Szwecja. Wachowiak W.: Molecular genetics of adaptive traits
in conifers: SNPs of cold tolerance in Scots pine. Prezentacja w ramach kursu Applied
bioinformatics and SNP genotyping, 13.11.2004. :
2. Udine University, Department of Agriculture Production and Technology, Udine, Wiochy.
Wachowiak W.: Genetic variation of cold tolerance across a latitudinal transect in Scots pine.
Spotkanie grupy roboczej projektu EU Treesnips, 2-4.12.2004. : ‘
3. National Institute for Agriculture and Food Research and Technology, Madryt, Hiszpania.
Wachowiak W.: Control and candidate locus nucleotide diversity and SNP screening in. Scots pine
(bud set and cold tolerance study). Spotkanie grupy roboczej projektu EU Treesnips, 20.09.2005.
4, University ‘of @ulu, Department of Biology, Oulu, Finlandia. Wachowiak W.: Adaptive trait
sand nucleotide variation in Pinus sylvestris. Prezentacja w ramach Centrum Doskonatosci na
Universytecie Oulu, Wydziat Biologii, Szkota Genetyki Populacyjnej, 5.10.2005
. 5. University of Oiilu, Department' of Biologg Oulu, Finlandia. Wachowiak W.: Nucleotide
didiversity and Linkage disequilibrium’ in candidate genes for cold tolerance in Scots pine (Pinus
sylvestris L.). Spotkanie robocze Plant Genetics Group, 4.04.2006. . .
6. University of Oulu, Department of Biology, Oulu, Finlandia. Wachowiak W.: Candidate
genes and genotyping approches for SNPs screening in Scots pine. Spotkanie grupy roboczej
projektu Treesnips, 16-17.06.2006. .
7. Forest Genetics Group, Forest Research Centre, Madryt, Hiszpania. Wachowiak W.: Advances
in genotyping and association studies in Scots pine. Spotkanie grupy roboczej projektu Treesnips, 22-
23.09.2006.
8. University of Oulu, Department of Biology. Oulu, Finlandia. Wachowiak W.: Association
#study-in Pinus sylvestris. Spotkanie robocze Plant Genetics Group, 31 .10.2006.
%9, University¥of Oulu, Department of Biology, Oulu, Finlandia. Wachowiak W.: Speciation in
pines. Spotkanie robocze Plant Genetics Group, 22.05.2007. '
10. Florence University, Department of Biology, Florencja, Wilochy. Wachowiak W..
Genotyping of SNPs and Association studies in Scots pine. Spotkanie grupy roboczej projektu
Treesnips, 25.02.2007. '

ILXIII. WYBRANE KOMUNIKATY PRASOWE
1. Food Weekly Focus, 22.01.2009. Researchers from University of Oulu provide details of new

studies and findings in the area of tree genetics

hitp://www.verticalnews.com/premium newsletters/Food-Weekly-Focus/2009-01-
22/72461FWF.html; . '

2. Scotsman, 0.09.2010. How ancient roots- give forests a better chance of survival
hitp://www.scotsman.com/scotland/How-ancient-roots-give-forests.6521 192.ip

3. Planet Earth online (Environmental Research News), 15.09.2010. Scots Pine more continental
European than Scottish http://planetearth.nerc.ac.uk/news/story.aspx?id=816

Dr Witold Wachowiak
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